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Examensarbete

Harmonisera distribuerad biologisk
information “big data” for battre genomisk
analys

Introduktion

Teknikutvecklingen inom genomisk forskning gar med rasande fart och man har i princip natt den
magiska gransen ‘1000 dollars-genomet’, dvs. mdjligheten att bestimma hela arvsmassan hos en person
for ca 1000 dollar. Denna teknikrevolution, kallad “den nya generationens sekvenseringsteknik” (NGS),
kommer att innebdra ett paradigmskifte for hur biomedicinsk forskning och analys kommer att utféras
inom akademi, industri och halso- och sjukvard. Genom detta skifte har flaskhalsen flyttats fran
generering av data till analys och tolkning. Qlucore utvecklar en tillaggsmodul till programmet Qlucore
Omics Explorer som skall kunna hjalpa anvandare att analysera och tolka NGS data.

Inom den biologiska forskningen tas det fram och har tagits fram en stor mangd med databaser som
innehaller information som ar viktig for olika grupper av forskare. Nedan kallar vi det publik data.
Exempel ar information om mutationer, vad som ar sjukdomsgenererande osv

Projekt

For att erbjuda anvandare av Qlucore Omics Explorer ett battre stod i analysfasen skall projektet
undersoka, utvardera och ta fram en prototyp for ett nytt system for hantering av biologisk publik
data "big data”, i en molnmiljo, med data fran manga olika oberoende publika kallor.

” . n

Projektet spanner 6ver omraden sasom ”big data”, “genomics”, “health care” och férstas molnbaserad
teknologi.

Malet med systemet ar att astadkomma ett stabilt granssnitt mellan Qlucore Omics Explorer och den
publika data som andras och som per definition ar utanfor Qlucores kontroll.

Projektet ar tankt for tva examensarbetare och bestar troligen av féljande moment:

e Design av en modell for att hamta data fran multipla heterogena publika ”big data” databaser
med olika struktur, uppdateringstakt, rattigheter och granssnitt.
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e Skapa och definiera en molnbaserad middleware-databas.

e Specifikation och definition av ett objektorienterat granssnitt (APl) mellan middleware-
databasen och Qlucore Omics Explorer som skall kunna hantera framtida nya dataset utan
forandring.

e Test och utvardering av att modellen klarar av aktuella uppdateringsintervall och datastorlekar

Fran ett tekniskt perspektiv bedomer vi att arbetet minst inkluderar foljande:

. Genomfora en forstudie pa befintliga publika databaser (innehallande annoteringsinformation
i form av kdnda mutationer, kdnda sjukdomar och annat) med fokus pa bland annat
datalagringsformat, uppdateringsintervall, sakerhet mm.

o Undersoka olika typer av I6sningar for databaser i molnet. Vad finns det for initiativinom
bioinformatikvarlden redan? Finns det I6sningar som gar att anvdnda eller anpassa?

o Specifikation, definition och utveckling av den modell och det ramverk som skall gélla for att
hdamta uppdatera "big data” informationen

o Kravstallning och design av middleware molnlésningen.

o Verifiera valda I6sningar i en prototyp.

. Ta fram en specifikation pa APlet och verifiera [6sningen i en prototyp.

Forkunskaper

Garna erfarenhet fran databaser, molnteknologi och C++
Ovrigt

Ersattning utgar.

En stor del av arbetet utférs lampligast i Qlucores lokaler pa Ideon.
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